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GIRIS

Movzunun aktualligi: Diinya ohalisinin siiratlo artmasi va yer
kiirasinds yasayan insanlarin orzaq qithigindan aziyyot ¢okmosi giliniin an
global problemlarindondir. Diinyada seleksiyag¢1 alimlorin garsisinda duran
vacib masolalordon biri streso davamli, mohsuldar vo keyfiyystli yeni
bugda sortlarmin yaradilmasi, insanlarin asas qida mohsulunu toskil edon
¢orok va ¢orok momulatlarina olan giindslik talabatinin 6donilmasidir.

Bugda (Triticum L.) osas orzaq bitkisi olmaqla yanasi, genis
saholorde becorilon, insanlarin istehlaki {iglin miihiim rol oynayan va
diinyada ¢ox boyiik iqtisadi ohomiyysto malik olan kond tesorriifati
bitkisidir. Hal-hazirda becorilon yumsaq bugdanin (7. aestivum L.)
toxminon 95%-i ¢orok vo digor mohsullarin hazirlanmasi iigiin istifado
olundugundan, buna ¢orok bugdasi da deyilir (Nawroz Abdul, 2008).
Diinyanin oksor 6lkslarinds akingilik madoniyyetinin tarixi taxilin akilib-
becorilmasi ilo baglayir. Taxilgiliq dedikds, ilk ndvbado, godim tarixo
malik olan bugda bitkisi nazarde tutulur. Buna gora do bugda bitkisi oan
godim madoni bitkilordon olmaqla, bagariyyatin asas qida manbayidir.

Bugda bitkisinin mohsuldarligmin kemiyyatco veo keyfiyyatca
yiiksoldilmasine hosr edilmis tadgiqatlarda fotosintez vo fototonaffiisiin
yiitksak intensivliyins, alverigli fenotipik slamotlors, optimal yarpaq indeksi
vo arxitektonikaya malik bugda genotiplori miiayyan edilmis vo bu asasda
bir sira yiiksok mohsuldar sortlar yaradilmigdir (Sliyev, 2011).

Miixtalif yumsaq bugda sortlarmin donlarinin endosperminin asasini
togkil edon gliadin- gliitenin ehtiyat ziilallarinin sintezina nozarot edon
lokuslarin allellorinin identifikasiyast osasinda vo donin keyfiyyat
gostaricilari ilo oalagoli olan ziilal markerlorini miioyyan etmokls qisa bir
miiddatds yiliksok mohsuldar vo keyfiyyatli sortlarin yaradilmasina nail
olmaq olar. Bugdanin mohsuldarligi ilo yanasi, onun ¢oOrok bisirma
keyfiyyotinin yiiksoldilmasi do bu sahodo c¢alisan genetiklor vo
seleksiyagilarin qarsisinda duran asas masalalordon biridir.

Qliadin-qliitenin ehtiyat ziilallar1 bugda doninin 80%-ni togkil
etdiyindon hamin ziilallara kleykovina ziilallar1 deyilir (Cozunos, 1985).

Bugda doninin asasi gliadin va qliitenin ehtiyat ziilallarindan ibarat
oldugundan, onlardan  almman  unun  ¢Orokbismo  keyfiyyati
giymatlondirilmigdir. Yumsaq bugda sortlarinin unundan alinmig ¢drayin
keyfiyyat gostaricilori asason, gliadin va qliitenin ehtiyat ziilallarinin
miqdar1 va nisbatindon asili oldugundan, bu ziilallarm 6yranilmasi elmi va
praktiki cohatdon ¢ox aktualdir. Aparilan todqigatda da bugda doninin
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keyfiyyot gostaricilori arasinda statistik shamiyystli korrelyasiya, keyfiyyot
gostaricilari ilo alagesi olan allel komponentlar bloklari, hamginin, protein
markerlor osasinda niimunolorin genetik yaxinligi vo genetik miixtoliflik
indekslori miioyyan edilmisdir. Bununla yanasi, dissertasiya iginds gliadin-
qliitenin ehtiyat ziilallarmin elektroforetik (EF) spektrlorinin molekul
kiitlasi vo kamiyyat gdstaricilori tadqiq olunmusdur.

Tadgiqatin maqsadi vo vazifolori: Tadqiqat isindo osas mogsad
yerli vo introduksiya olunmus yumsaq bugda sortlarinin ziilal markerlori
osasinda genetik identifikasiyasi, gqliadin-qliiteninkodlagdiran lokuslarin
allellorinin denin keyfiyyat gostoricilori ilo slagesinin, hamg¢inin, gliadin
allel komponentlor bloklarmin irsikegmoa  xiisusiyystlorinin  todqiq
edilmasidir.

Bu mogsods nail olmaq Tgiin qarsiya asagidaki vozifaler
goyulmusdur:

» Yumsaq bugda sortlarmin ziilal markerlorindon istifade etmokls
genetik identifikasiyasi vo pasportlagdirilmast;

»  Elektroforez iisulu ils gliadinkodlasdiran lokuslarin allel komponent
bloklarmin rastgslms tezliyinin miisyyan edilmosi;

* Tadqiq edilon sortlarmn texnoloji gdstaricilari ilo gliadinkodlasdiran
lokuslarin allel komponent bloklar1 arasinda olagenin miioyyan
edilmosi;

*  Yumsaq bugda sortlarmin F, hibrid donlorinds echtiyat ziilallarin
sintezino noazarot edon qliadinkodlagdiran lokuslarin irsikegmo
xiisusiyyatlorinin Oyronilmasi vo homin ziilallarm polimorfizmi
osasinda gliadin-qliitenin allel komponentlor bloklarinin kataloqunun
zonginlogdirilmasi;

» QGenetik sortlondirilmis  qliadin-qliiteninkodlasdiran  lokuslarin
polimorfizmi asasinda niimunslorin genetik yaxinliginin tadqiqi;

= Qliadin ehtiyat ziilallarmin elektroforetik spektrlorinin R.F-i va
komiyyat gostaricilorinin malum markerls miiqayisali tahlili.

Elmi yeniliklor: ilk dof> olarag, yerli yumsaq bugda sortlarinin
protein markerlarlo genetik identifikasiyast hoyata kegirilmigdir. Belo ki,
Qobustan sortunun Gld 1B lokusunun yeni Gld I1B22 allel komponent
bloku, Bol-bugda sortunun Gld 1B lokusuna gors Gld 1B21 yeni allel
komponent bloku, $oki-1 sortunda eyni lokusun yeni Gld 1B20 allel
komponent bloklar1 identifikasiya edilmisdir. Homginin, Boyaz sortunda da
Gld 1B lokusunun yeni Gld 1B19 allel komponentlor bloku miioyyan
edilmisdir. Gld 144, Gld 145 allel komponentlor bloklar1 vo Gld 1BI
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bloku dasiyan niimunslor segilorak, onlarin donlarinin texnoloji analizlori
aparilmig vo miloyyan edilmigdir ki, bu allel komponentlor bloklar1 olan
sortlarin doninin keyfiyyot gostoricilori yiiksokdir. Tadqiqatin naticaloring
asason demak olar ki, Dagdas, Birlik, Qirmizi giil-1, Dostluq, Sofaq, Ruzi-
84 sortlarinda miioyyon edilmis Gld 1B1 allel komponentlor blokunun
kleykovinanin deformasiyasi ilo, Murov, Azeri, Toraqqi sortlarinda olan
Gld 145 blokunun donin siisovariliyi ilo, Mirbasir-128, Murov-2, Ugur,
Porzivan-2, Birlik sortlarmin dasidign Gld 144 blokunun iss donin
sedimentasiya gostaricisi ilo alaqgasi vardir.

Monomer prolamin ziilal markerlor ilo sortlar arasindaki genetik
miixtaliflik vo genetik oxsarliq omsallar1 asasinda niimunslorin genetik
gohumluq doracasi miiayyan edilmisdir.

Isin praktiki doyari: Qliadin-gliitenin ehtiyat ziilallar1 geldo kifayat
godar tozahiir olundugundan praktiki cohatdon ohamiyyatli hesab olunur.
Bu iso onlarm sort, hibrid vo genotiplorin identifikasiyasinda etibarl
genetik marker kimi istifadesine bdyiik imkan yaradir. Ehtiyat ziilallari
coxlu allel variantlarla tomsil olundugundan, seleksiya istigamotinde daha
etibarli, daha =zongin molumatli baza hesab edilir. Qliadin-
qliiteninkodlagdiran lokuslarin polimorfizmi ssasinda niimunslerin genetik
yaxinligr miiayyan edilmisdir ki, bu naticalor da seleksiya islorinin diizgiin
qurulmasina va genetik cohatdon uzaq olan niimunslarin baglangic material
kimi istifado olunmasina imkan verir. Aparilmig analizlor naticesindo
yiikksok keyfiyyat gostoricilorine gora forqlonon niimunslor segilorok
gruplagdirilmigdir ki, bu da seleksiya islorini arzu olunan istigamato
yOnaltmays imkan verir. Danin siisliovariliyi, sedimentasiya gostoricisi vo
kleykovinanin deformasiyasi ilo olagoli olan Gld 145, Gld 144 va Gld
1B1 qliadin allel komponentlor bloklarindan seleksiya islorinds marker
kimi istifads oluna biler.

Isin aprobasiyasi: Dissertasiya isinin osas hissosi akademik Hoson
Oliyevin 100 illik yubileyine hosr olunmus “Ekologiya: Tabist vo
Comiyyat problemlori” mdvzusunda kegirilon Beynoslxalg elmi
konfransinda (2007), Baki Do&vlet Universitetindo kegirilon “Tatbiqi
biologiyanin problemlari” konfransinda (2007), AMEA aspirantlarmin illik
elmi konfransinda (2008), Koreyada kegirilmis 5-ci Beynoalxalq Bitkigilik
konfransinda  (2008),  Bolgaristan ~ Respublikasinda  kecirilmig
“Biotexnologiya va arzaq texnologiyalar’” movzusu ils bagli Beynslxalq
Elmi Konfransda (2010), AMEA Genetik Ehtiyatlar Institutunda kegirilmis
“Bitki genetik ehtiyatlarmin istifadesi, miixtolifliyi, xarakteristikast vo
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iglim doyiskenliyine qarst davamhiligin  artirilmasi” mdvzusunda

Beynslxalq Elmi Konfransda (2011), BDU-da kecirilmis Beynolxalq Elmi
konfransda (2012), AMEA Genetik Ehtiyatlar Institutunun laboratoriya vo
elmi seminarinda, AMEA Botanika Institutunun Seminar Surasinda moruzo
edilorak miizakira olunmusdur.

Nosrlor: Dissertasiya isina aid 15 elmi asar nasr edilmigdir.

Dissertasiyanin qurulusu vo hacmi: Dissertasiya igi giris, 6 fasil,
yekun, natico, tdvsiyalar, istifads edilmis adabiyyat siyahisi vo slavalordon
ibarat olmagla, iimumi hocmi 200 sohifaden ibaratdir. Isdo 23 cadval vo 66
sokil verilmisdir. Tadqiqat isindo 224 oadabiyyat monbayindon istifads
edilmigdir ki, onun da 188-1 xarici adabiyyatdir.

2. TODQIQATIN MATERIALI VO METODIKASI

Tadqiqat materiali kimi, Triticum aestivum L. noviins aid 33 yerli vo
introduksiya edilmis yumsaq bugda sortu istifade olunmugdur. Niimunalor
AMEA Genetik Ehtiyatlar Institutunun Abseron elmi-todgiqat bazasimn
orazisinds suvarma saraitindo becarilmis, asas mohsuldarliq elementlaring
goro analiz edilorok qruplagdirilmigdir. Qliadin va qliitenin ehtiyat
zilallarinin  elektroforezi poliakrialmid gelinde (Acid-PAGE) F.A.
Poperelya va amokdaglarinin metodikasi (1989) asasinda aparilmigdir.

Donin texnoloji analizlori - 1000 denin kiitlosi (DOST-10840-64),
siisovarilik (DOST-10842-64), kleykovinanin miqdar vo keyfiyyati
(DOST-13586.1-68),  kleykovinanin  deformasiya omsali  (IDK-1
aparatinda), sedimentasiya gostoricisi dovlot standartlarina uygun olaraq
tadqiq edilmisdir. Umumi azotun migdar1 Keldal iisulu ilo toyin edilmisdir.

Coroyin osas 8 keyfiyyat gostoricisini toyin etmok magqsadilo 32
yumsaq bugda va standart kimi Okingi-84 sortundan alinmis undan, ilkin
olaraq, elektrik sobasinda ¢oraklor bisirilmigdir.

Tadqiqat islarinin naticalari Photo Capt, SPSS vo NTSYS kompyuter
programlarinin kdmayi ils statistik tohlil edilmisdir.

3. YUMSAQ BUGDA SORTLARININ PROTEIN MARKER
OSASINDA GENETIK IDENTIFIKASIYASI

3.1. Yerli va introduksiya olunmus yumsaq bugda sortlarimin
gliadinkodlasdiran lokuslarin allellorinin identifikasiyasi

Bitkilorin  identifikasiyasinda istifado olunan osas  genetik
markerlardon biri protein markerloridir. Bu genetik markerlor straf miihitin
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tosirine moruz qalmadigindan genetik miixtolifliyin tedqiqinde ugurla
istifado olunur. Elektroforetik analiz zamani, gliadin ehtiyat ziilallar1 sorti
olaraq dord zonaya boliinmiisdiir: bunlar ®-, y-, p- vo a- gliadinlor adlanir
(Sakil 3.1).
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stirating, spektrlorin intensivliyino gors forglonir. 33 yerli vo introduksiya
edilmis yumsaq bugda sortunun 7 lokusu iizro 30 allel komponentlor
bloklar1 tadqiq edilmisdir. Todqiq olunan sortlarin genetik identifikasiyasi
Gld 1A, GId 1B, Gld 1D, GId 6A, Gld 6B, Gld 6D va Gld 2-1A lokuslarma
miivafiq olaraq, gliadin allel komponentlor bloklarmin kataloqu osasinda
hoyata kecirilmigdir. Marker kimi Bezostaya-1 vo Anza yumsaq bugda
sortlar1 gotiiriilmiisdiir. A-PAGE isulu ilo aparilan analiz naticesindo
Qobustan, Nurlu-99, Ruzi-84, Qirmizi giil-1, Diirdans, Yegana, Murov,
Azori, Toraqqi, Glinasli, Pirsahin, Soba yumsaq bugda sortlarinin
donlorinds ehtiyat ziilallarin sintezine nozarst edon gliadinkodlagdiran
lokuslarin allel komponentlor bloklar1 Gld 145, Okingi-84 Gld 143, Bol-
bugda, Boyaz, Tale-38 sortlarinda Gld 1410, Sofaq sortunda Gld 142 allel
komponentlor bloklar1 miioyyan edilmisdir. Bozi yerli yumsaq bugda
sortlarinda gliadin allel komponentlar bloklarinin rastgslms tezliyi miixtalif
olmusdur. Bu sortlarda Gld 142, Gld 146 va Gld 1410 bloklarina nisbaton
Gld 145, Gld 144, Gld 1Bl va Gld IDI1 qliadin allel komponentlor
bloklarima daha ¢ox rast golinir. Gld 1A5 blokuna Azarbaycanin yerli
yumsaq bugda sortlarinda daha ¢ox tesadiif olunmasi, diger torofdon iso
homin sortlarin donlorinin keyfiyyst gostoricilorinin yiiksok olmasi bu
blokun denin keyfiyyat gostaricilori {iglin ziilal markeri oldugunu demoays
osas verir. Buradan belo bir noticoyo golmok olar ki, yerli yumsaq
bugdalarda yuxarida gostorilon qliadinkodlagdiran lokuslarin allel
variantlarinin rastgalms tezliyinin yiiksok olmasi, homin gliadinkodlagdiran
lokuslarin allellorinin genetik adaptivliyi ilo slagadardir. Qurmizi giil-1,
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Ruzi-84, Bezostaya-1, Anza, Birlik, Dostluq, Parzivan-2, Sofsq, Dagdas,
Soba, Pirgahin, Azori, Ugur, Murov-2, Qiymotli-2/17 sortlarinda Gld 1B1
allel komponentlar bloklar1 miisyyan edilmisdir (Cadval 3.1).

Cadval 3.1
Qliadinkodlagdiran lokuslarm genetik formullari

s/s | Sortlarm adi GIld1A | GId 1B Gld 1D Gld 6A Gld 6B | GId 6D Gld 2-1A
1 Okingi-84 3 3 1 1 1 1 3
2 Qobustan 5 Yeni 22 1 4 2 3 3
3 | Nurlu-99 5 3 1 4 2 2 3
4 Qirmizi giil-1 5 1 1 2 2 2 -
5 Bezostaya-1 (st) 4 1 1 1 1 1 -
6 Ozomotli-95 6 3 1 4 1 3 3
7 Anza (marker) 4 1 1 1 2 2 3
8 Ruzi-84 5 1 1 1 3 3 3
9 Saratovskaya-29 5 4 1 1 1 1 3
10 | Dagdas 4 1 1 1 1 3 3
11 | Diirdana 5 3 1 3 1 2 1
12 | Birlik 4 1 1 1 1 3 1
13 | Bol-bugda 10 Yeni 21 1 1 1 1 3
14 | Boyaz 10 Yeni 19 1 1 1 1 3
15 | Dostluq 4 1 1 1 1 3 1
16 | Porzivan-1 4 4 1 2 1 1 3
17 | Porzivan-2 4 1 1 1 1 3 1
18 | Soki-1 4 Yeni 20 1 4 1 3 -
19 | Sofoq 2 1 1 1 1 4 1
20 | Yegano 5 3 1 2 2 1 3
21 | Tale-38 4 3 3 1 2 1 3
22 | Ugur 4 1 1 1 1 4 1
23 | Aran 6 4 8 1 1 1 1
24 | Murov-2 4 1 3 3 1 3 1
25 | Qiymeotli-2/17 5 1 1 2 2 2 -
26 | Murov 5 1 1 1 3 1 1
27 | Azori 5 1 1 3 2 3 1
28 | Toraqqi 5 1 3 1 1 4 3
29 | Giinssli 5 3 3 2 1 2 3
30 | Pirsahin 5 1 1 2 2 2 3
31 | Soba 5 1 1 4 1 1 1
32 | Pirsahin-1 6 3 5 1 1 1 3
33 | Mirbosir-128 4 4 8 1 2 2 3

Okingi-84, Anza, Ruzi-84, Saratovskaya-29, Dagdas, Birlik, Bol-
bugda, Bezostaya-1, Boyaz, Dostluq, Parzivan-2, Sofoq yumsaq bugda
sortlarmda Gld 6A1, Qobustan, Nurlu-99, Ozomotli-95 vo Soki-1
sortlarinda Gld 6A4, Qirmiz1 giil-1, Bezostaya-1, Parzivan-1 sortlarinda
Gld 6A2, Diirdans sortunda Gld 6A43 allel komponentlor bloklar1 miisahide
olunmugdur. Okingi-84, Ozomatli-95, Saratovskaya-29, Dagdas, Diirdana,
Birlik, Bol-bugda, Dostluq, Parzivan-1, Parzivan-2, Saki-1, Safoq yumsaq
bugda sortlarinda Gld 6B1, Qobustan, Nurlu-99, Qirmiz1 giil-1, Anza-da
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Gld 6B2, Ruzi-84 vo Murov sortlarinda Gld 6B3 allel komponentlor
bloklar1 askar edilmisdir. ©kingi-84, Saratovskaya-29, Bol-bugda, Boyaz,
Parzivan-1 sortlarinda Gld 6D1, Nurlu-99, Qirmizi giil-1, Anza, Diirdans
sortlarinda Gld 6D2, Qobustan, Ozomotli-95, Ruzi-84, Dagdas, Birlik,
Dostluq, Parzivan-2, Soki-1 sortlarinda Gld 6D3, Bezostaya-1 (st), Safoq
sortlarinda Gld 6D4 allel komponentlor bloklart miioyyanlosdirilmisdir.
Gld 144 allel komponentlor bloku klassik yumsaq bugda sortu olan
Bezostaya-1-do (st), homginin, Dagdas (Tirkiys), Anza (marker), yerli
sortlardan Parzivan-2, Soki-1, Dostluq, Birlik, Ugur, Aran, Murov-2,
Mirbosir-128, Qiymatli-2/17 sortlarinda askar edilmigdir. Odabiyyat
molumatlarma goéra, bu blok ¢orok keyfiyystinin markeridir. 1A
xromosomu ilo nazarat olunan Gld 144 allel komponentlor bloku digor
allel komponentlor bloklarmdan daha yiiksok rastgelmo tezliyi ilo
forglonmaklo yanagi, eyni zamanda homin bloku dasiyan bitkilorin
sedimentasiya gostaricisi kifayat qoder yiiksok olmusdur. Bu da ¢orok
bisirma keyfiyyatino birbaga tasir gostoran slamatlordon biri hesab olunur.
1D xromosomuna gora qliadinkodlagdiran lokusunda gismen miixtaliflik
miisahido edilmis va oksar sortlarda gliadinkodlasdiran lokusun Gld 1D1-
don ibarat oldugu askar edilmigdir. Nurlu-99, Okingi-84, Ozomatli-95,
Diirdans, Giinogli vo Tale-38, Yegano sortlarinda qeyd olunan allellorla
yanasi, Gld 1B3 allel komponentlor bloklarma da rast golinmisdir. 1A
xromosomuna gora qliadinkodlagdiran lokuslarla yanasi, lokallasan va
hamin spektrlorin sintezina nazarst edon Gld 2-1A lokusu da mdvcuddur.
Okingi-84, Qobustan, Nurlu-99, ©zamatli-95, Ruzi-84, Bol-bugda, Boyaz
va Parzivan-1- sortlarinda Gld 2-1A43, Diirdans, Birlik, Dostluq, Porzivan-2
vo Sofoq yumsaq bugda sortlarinda iso Gld 2-1A1 allel komponentlor
bloklar1 toyin edilmisdir (Sakil 3.2).

Dostl
e Qobustan Bol bugda Soki-1

Gld1D1
Gld1D1

B 8 sl : E S B Sokil 3.2. Yumsaq bugda
. & : - - ' sortlarmin qliadin
= e 2 g 3 elektroforeqrami va
— E 2 2 E onlarin yeni allel
= E E - oS O komponentlor bloklart.
s =
EE : %E :H ~ =



3.2. Qliadin ehtiyat ziilah vasitasilo ynmsaq bugda sortlarimin
genetik yaxinhgimn todqiqi

Yumsaq bugda sortlarinin donlorindon qliadinin ekstraksiyasi va
elektroforetik analizi aparildigdan sonra bandlor (eletroforetik spektr)
sortlar arasinda “1” va “0” ndomraloms metodu osasinda ndomrolonmisdir.
Eyni yerds duran bondlor “1”, hamin yers uygun sahado olmayan bandlor
iso “0” binar nomenklaturaya asason nomralonmis vo Cakart metodu ilo
genetik yaxinliq miioyysn edilmigdir. Oxsarliq smsalina géra niimunslorin
genetik yaxinligimi miioyyanlosdirmok {iglin klaster analizindon istifade
olunmus va dendrogram tortib edilmigdir (Sakil 3.5).

Sakil 3.5. Yumsaq bugda sortlarinin monomer
prolamin ziilal marker asasinda qruplagsmasi

Qiymatli-2/17 ilo Ugur arasinda oxsarliq
indeksi 0.345, Giinssli vo Pirsahin-1
arasinda 0.237, Qobustan ilo Parzivan-1
sortlarmin ~ oxsarlq  indeksi  0.375
olmusgdur.

NTSYS-pc  (taksanomiya  va
coxolgiilii analiz sistemi 2.00) kompyuter
programindan  istifade  edilmis o
dendrogram qurularaq, yumsaq bugda sortlarmin monomer prolamin ziilal
markerlori vasitesilo genetik yaxmhigi todqiq edilmisdir. Sokil 3.5-don
goriindiiyti kimi, dendrogram asas 3 hissaya boliinmiisdiir. Tale-38, Azari,
Aran, Bezostaya-1, Murov, Pirsahin, Murov-2, Anza, Qiymatli-2/17,
Pirgahin-1, Soba, Mirbasir-128, Giinogli, Ugur, Yegano sortlar1 birinci
grupda, Toaraqqi, Okingi-84, Nurlu-99, Dagdas, Ruzi-84, Diirdans,
Ozomotli-95, Saki-1, Parzivan-1, Sofaq, Birlik, Qurmizi giil-1, Saratov-29
vo Boayaz sortlar1 ikinci qrupda, Qobustan, Bol-bugda, Dostluq va
Parzivan-2 sortlar1 {iglincii qrupda birlogmisdir.

4. YUMSAQ BUGDA SORTLARININ CARPAZLASMASINDAN
ALINAN F, HiBRiD DONLORININ ELEKTROFOREZ USULI iLO
TODQIQI
4.1 F, hibrid danlarinin analizi

Dostlug@ve Boyazd yumsaq bugda sortlarinin hibridlosmosindon
almmig 102 adod F, hibrid donlorinin genetik analizi gliadinkodlasdiran
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Gld 1B lokusunun yeni allel komponentlor bloklarmma gors identifikasiyasi
vo homin allellorin homoziqot va heteroziqot vaziyyastlarine gors tadqigat
islori aparilmigdir. Aparilan genetik analiz zamani, hibridlords gliadin allel
komponentlor bloklarmin irsikegmasi qanunauygun olaraq izlonilmisdir.
Bununla yanasi, yeni allel komponentlor bloklarmin dogrulugunu tosdiq
etmok ii¢lin onu hibrid nesilde do izlomok daha vacibdir. Analizds yeni
qliadin allel komponentlor bloklarinin sorbast gsokilds nasilden-noslo
kegmaosi askar edilmisdir. Hibridlords gliadin allel komponent bloklarinin
irsikegmosi ganunauygun olaraq izlonilmis vo hibridlerin irsiyyat omsali
(") hesablanmusdir. Codval 4.1-do  hesablama meyarinin ~ faktiki
ohomiyyatliliyi %°=0,86 oldugundan, alinan naticolorin nozeri ehtimallig:
P>0,50-do etibarlidir. Belo ki, Gld 1B1 vo Gld 1B19 allel komponentlor
bloklar1 monofaktorial Mendel ganununa uygun olaraq 1:2:1 nisbatindo
irsan kegir.

Cadval 4.1

Dostluq?@ vo Boyazd' yumsaq bugda sortlarmin ¢arpazlagsmasindan
alman F, nosilde Gld 1B1 vas Gld 1B19 allellarinin hibridoloji analiz
zamani parcalanmanin y* hesablama meyar1

Gld 1B lokusuna Parcalanma Faktiki
Ne gord allellor zamani ndzdri | danlarin e P
gozlonilon miqdari
donlorin (adad)
miqdari, 1:2:1
(adad)
1 Gld 1B1 25 26 0,04
Gld 1B1 + Gld 1B19 50 47 0,18
3 Gld 1B19 25 29 0,64 | 0,50
0,86

4.2 Yerli yumsaq bugda sortlarinda yeni allel komponentlor
bloklarimin identifikasiyasi

Qobustan sortunun GId 1A lokusunun Gld 145, Gld 1B lokusunun
yeni Gld 1B22, Gld 1D lokusunun Gid 1D1, Gld 6A lokusunun Gld 6A4,
Gld 6B lokusunun Gld 6B4, Gld 6D lokusunun Gld 6D3 vs GId 2-1A
lokusunun Gld 2-143 qliadin allel komponentlor bloklar1 miioyysn
edilmisdir. Bol-bugda yerli sortunun Gld 1A lokusunun Gld 1410, Gld 1D
lokusunun Gld 1D1, Gld 6A lokusunun Gld 641, Gld 6B lokusunun Gld
6B1, Gld 6D lokusunun Gld 6D1, Gld 2-1A lokusunun Gld 2-143 va Gld
1B lokusuna goro yeni Gld 1B21 allel komponentlor bloku identifikasiya
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edilmigdir. Soki-1 sortunda GId 1B lokusuna gora yeni identifikasiya
olunmus Gld 1B20, Gld 1D lokusunun Gld 1D1, Gld 6A lokusunun Gld
6A4, Gld 6B lokusunun Gld 6B1 va Gld 6D lokusunun iss Gld 6D3 allel
komponentlor bloklari miioyyon edilmisdir. Homginin, Boyaz yumsaq
bugda sortunda Gld 1A lokusunun Gld 1410, Gld 1D lokusuna gors Gld
1D1, GId 6A lokusunun Gld 641, Gld 6D lokusunun Gld 6D1, Gld 2-1A
lokusunun Gld 2-143, Gld 1B lokusunun yeni Gld 1B19 allel
komponentlar bloklar1 identifikasiya edilmisdir (Saokil 4.1).

Qobustan Bol- bugda Saki-1 Beyaz

T
i

[ TTT] s

Gld 1B

[

Gld1p22
W

Sokil 4.1. Yerli yumsaq bugda
sortlarimin qliadin elektroforeqramlart
va identifikasiya edilmis yeni allel
komponentlor bloklari:

- S B = 1-Qobustan, 2-Bol-bugda, 3-Soki-1, 4-
=3 1 pom- Bayaz
- - - s
1 2 3 4

5. DONIN KEYFiYYOT GOSTORICILORI

5.1 Yerli va introduksiya olunmus yumsaq bugda sortlarimn
donlorinin keyfiyyat gostaricilori

2007-2009-cu illordo AMEA Genetik Ehtiyatlar Institutunun tarla-
tacriiba sahasindon yigilmis yumsaq bugda sortlarmin denlerinin keyfiyyot
gostaricilori (1000 donin kiitlesi, siisovarilik, kleykovinanin miqdari,
kleykovinanin ~ deformasiya omsali vo sedimentasiya gostoricisi)
laboratoriya soraitinde todqiq edilmisdir. Niimunolor donin keyfiyyat
gostaricilori osasinda klaster analizi ilo qruplasdirilaraq, dendroqram tortib
edilmigdir. Okingi-84 sortunun 1000 doninin kiitlesi 48.7 g, Dostluq
sortunda 46.2 q, Bol-bugda da 45.2 q, Ozomatli-95 sortunda 43.3 q,
Qiymatli-2/17 sortunda 42.5 q toskil etmisdir. Okingi-84 sortu 1000 donin
kiitlosino goro standart kimi gotiiriilmils Bezostaya-1 sortundan vo diger
sortlardan yiiksok olmagla farglonmisdir. Soki-1 sortunda kleykovinanin
faizlo miqdar1 33,8%, ©Okingi-84 sortunda 32,6%, Tale-38-do 35.5%,
Dostluq sortunda kleykovinanin miqdart isa 32,3% toskil etmisdir.
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Introduksiya olunmus Saratovskaya-29 yumsaq bugda sortunun
kleykovinasinin miqdarimin biitiin sortlardan yiiksok oldugu miisyyon
edilmigdir. Sedimentasiya gostoricisinin yiiksok olmasina gora Mirbagir-
128 (30.2ml), Soki-1 (30.0ml), Ruzi-84 (28.0ml), Dostluq (24.0ml) yerli
yumsaq bugda sortlar1 forqlonmisdir. Qiymsotli-2/17 sortu sedimentasiya
gOstaricisine gora (32,1ml) standartdan, yerli vo introduksiya edilmis
sortlardan daha iistiin olmusgdur.

5.2. Yumsaq bugda sortlarinda qliadinkodlasdiran lokuslarn
allellori ilo donin keyfiyyat gostaricilori arasinda slags

2007-2009-cu illor orzinds sortlarm donlorinin texnoloji analizlori
aparilmig vo niimunalorin qliadinkodlasdiran lokuslarimin allel variantlar:
ilo donin keyfiyyat gostaricilori arasinda slage askar edilmisdir. Belo ki,
daha ¢ox rastgslms tezliyi ilo forqlonan allel komponentlor bloklar1 dasiyan
sortlarin donlorinin keyfiyyat gostaricilori yiiksok olmus ve onlarda istirak
edon miixtalif allellor miiqayisoli (Gld 1A4+Gld 145) tohlil edilmisdir.
Alinmig analizlorin naticolori “T” testi kompyuter programu vasitasilo
yoxlanilmig vo qgliadinkodlagdiran lokuslarin allellori ilo donin keyfiyyat
gostaricilori arasinda oslaga tapilmigdir. Cadval 5.1-don goriindiiyii kimi,
Gld 144 allel komponentlor blokunun Gld 145 ilo miigayisado
sedimentasiya gostaricisi ilo alagasi tayin olunmusdur.
Cadval 5.1
Qliadinkodlagdiran lokuslarm allellarinin denin keyfiyyat
gostaricilori arasinda olago

Xromo- | Gliadinkodlasdiran | Siisovarilik, | Kleykovinanin | KDO | Sedimentasiya,
somlar lokuslarin allellori %-la miqdari, %-Is ml

1A Gld 144+Gld 145 35 19 45 27

1A Gld 145£Gld 1410 50 18 49 17

1B Gld 1B1£Gld 1B3 39 17 65" 15.8

1B Gld 1B22+Gld 1B3 28 20 48 14

1B Gld 1B21+Gld 1B3 20 16 41 16

1B Gld 1B20+Gld 1B3 28 15 43 18

1B Gld 1B19+Gld 1B3 34 21 36 20

*p<0.05, ** p<0.01

Gld 145 allel komponentlor blokunun Gld 1410 alleli ils
miigayisade donin fiziki gostericisi olan siisovarilik ilo slagesi miioyysn
edilmigdir. Gld 1B lokusunun allellori olan GIld 1BI ils Gld 1B3-in
miiqayisasindos iss Gld 1B1 bloku ils kleykovinanin deformasiyasi arasinda
moanal1 ehtimalliq alagesi agkar edilmisdir. Yeni identifikasiya edilmis (Gld
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1B19, Gld 1B20, Gid 1B21, Gld 1B22) allel komponentlar bloklarnin isa
Gld 1B3 ilo miiqayisado donin keyfiyyst gostoricilori ilo slagesi eyni
olmusgdur.

5.3 Qliiteninkodlasdiran lokuslarin keyfiyyot gostoricilori ilo alaqasi

Qliitenin ehtiyat ziilali ¢oxol¢iilii sub vahidlor olub, molekul
kiitlosino goro iki qrupa boliinlir. A-PAGE iisulu ilo qliitenin yiiksak
molekullu (HMW-GS) vo asagr molekullu (LMW-GS) sub-vahidlors
boliinmiisdiir. Elektroforetik analiz zamani, HMW (liitenin 1 (A) vo LMW
qliitenin isa 2 qrupa (B va C) ayrilmisdir ($akil 5.1).

i)

1 Sokil 5.1. Qliitenin  ehtiyat
% ziilahmin elektroforegramlar::
- y - 1-Dagdas, 2-Diirdana, 3-Safaq,
- -—- T M T - - | o 4-Saratovskaya-29, 5-Anza

e = - - (marker), 6-Bezostayal, 7-Ruzi-

*R B SRR LERRE ) 54 S-Omomotli9s, 9-Nurlu-99,
T ' - ' - ' - !E - i ' E 10-Qobustan, 11-Qumizi giil-1,
- - ‘:

HMWJ - -
|

- -—;;-;-- ----—[

12-Dostlug, 13-Porzivan-1, 14-
- Porzivan-2, 15-Saki-1, 16-Bol-
1234567 8910111213141516 17 bugda, 17-Birlik.

A- qrup qliitenin az horokatli, B- vo C- qruplari iss nisbaton ¢ox
harakatli olmusdur. B- qrup qliiteninin molekul kiitlasi 42-51 kilodalton, C-
grup qliiteninin iss 30-40 kilodalton arasinda doyisir. Elektroforetik
analizds 33 miixtalif yumsaq bugda sortunun doninin endosperminds olan
ehtiyat ziilallarinin sintezino nozarat edon qliiteninkodlagdiran lokuslar
(Glu-Al, Glu-B1 va Glu-D1) tadqiq olunmusdur. Yumsaq bugdalarda
HMW (¢liitenin sub-vahidinin Glu B1-ds yerloson 5 alleli ¢orok bisirmads
yiiksok keyfiyyat gostaricisinin markeri hesab edilir.

6. TOXUMCULUQDA ZULAL MARKERLORININ
(QLIADIN-QLUTENIN) TOTBIQI

6.1 Ziilal markerlorinin seleksiyada totbiqi

Molumdur ki, gliadin va gliitenin allel komponentlat bloklar1 effektiv
molekulyar markerlordir. Apardigimiz todqiqatda yerli vo introduksiya
olunmus yumsaq bugda sortlarmin gliadin bloklar1 miioyyon edilmisdir.
Aparilan analizin tohlili zaman miisahide olunmusdur ki, bir qrup gliadin
allel komponentlar bloklar1 (Gld 145, Gld 144, Gld 1B1 vs Gld 1D1) digor
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bloklara nisbaton daha yiiksak rastgalme tezliyine malikdir. Bunlarin daha
cox rastgalinmasi onu gostorir ki, onlar tosarriifat shomiyyatli gdstoricilorla
six alagoadardir. Yumsaq bugda sortlar1 Abseron tarla-tacriiba sahasinda
carpazlasdirilaraq, F, hibrid donlerinds allel komponentlor bloklarinin
paylanma nisbatlori Oyronilmisdir. Bu miixtalif allel variantlar
hibridlordo bir daha miisahide olunmus ve 3 illik tedqiqatdan sonra
aydin olmusdur ki, bazi sortlarda allellorin rastgalma tezliyinin yiiksok
olmasi, digorlorindo iso az rastgolinmosi homin sortlarin genetik
adaptivliyi ilo slagoedardir. Bu da 6z novbasindo, yerli soraitdo sortlarin
mohsuldarhiginin ve keyfiyyatinin yiliksalmasina imkan wverir. Yerli
Okingi-84,  Porzivan-1, Porzivan-2 vo  introduksiya  edilmis
Saratovskaya-29 sortlarinin iri denlorine gore se¢ilmosi onlarin qliadin
komponent torkibi ils slagsli oldugu ehtimal edilir.

6.2 Yumsaq bugda sortlarimin gliadin ehtiyat ziilallar1 asasinda
genetik miixtalifliyin todqiqi

Bizim terofimizdon aparilan tadqiqatlar zamamn yerli vo introduksiya
olunmus yumsaq bugda sortlarmin qliadinkodlagdiran lokuslarinin
elektroforeqramlarinda 37 elektroforetik spektr va 59 pattern dyronilmisdir
ki, onlarin hamisinda polimorfizm miisahido olunmusdur. Yumsaq bugda
sortlarmin ®-zonasinda 20, y-zonasinda 11, B-zonasinda 12 vo a-
zonasinda 16 pattern Oyronilmisdir. Toadqigat zamani, hor bir patternin
rastgalma tezliyi va biitiin zonalar {lizro (Nei) genetik miixtoliflik indeksi
hesablanmigdir. Tadqiq edilon sortlar arasinda ®-2 gliadin spektri daha
yiiksok rastgalma tezliyino (100 %), ®-10 spektri orta rastgalma tezliyina
(29,4 %) malik olmusdur. m-4 patterni sortlar arasinda 20.0% rasgolma
tezliyi gostormisdir. Genetik miixtoliflik indeksi ®-zonasinda H=0,931
olmugdur. Yumsaq bugda sortlarinin y-zonasinda 11 pattern, 8 spektr
geyds alimmigdir. Genotiplords y-6 spektri yiiksok tezlikla (100%), y-3
spektri orta tezlikls (35,2%) rast golinmisdir. y-zonada genetik miixtaliflik
indeksi H=0,823 olmusdur. Eyni zamanda, B-zonada 12 pattern, 9 spektr
miisahido edilmisdir. Sortlar arasinda -2 vo B-4 spektrlorinin faizi 100%
olmagqla yiiksok rastgslms tezliyins, B-6 spektrinin 47,0% olmagla orta
rastgolma tezliyino malik oldugu miisahido edilmis vo genetik miixtaliflik
indeksi iso H=0,865 olmusdur. Yumsaq bugda sortlarinin garti boliinmiis
elektroforeqramlarinin a-zonasinda 16 pattern, 9 spektr qeyds alinmigdir.
0-9 spektrinin sortlarda rastgolms tezliyi 100% olmusdur. Eyni zamanda,
genetik miixtaliflik indeksi a-zonada H=0,907 olmaqla hesablanmisdir.
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NOTICOLOR

Yerli vo introduksiya olunmus yumsaq bugda sortlarinda gliadin-
gliiteninkodlasdiran lokuslarin GId 1A, Gld 1B, Gld 1D GId 6A, Gld
6B, Gld 6D vo Glt 1A, Glt 1B va Glt 1D allel komponentlor bloklar
identifikasiya edilmis vo homin allellorin rastgalms tezliyi miioyyon
edilmisdir.

Qobustan, Bol-bugda, Boyaz vo Saki-1 yerli yumsaq bugda sortlarinda
1B xromosomunun qliadinkodlagdiran lokusunun yeni allel komponent
bloklar1 Gld 1B19, Gld 1B20, Gld 1B21 va Gld 1B22 identifikasiya
edilmisdir.

Gld 144 allel komponentlor bloku ilo sedimentasiya gostericisi, Gld
1A5 ilo siigovarilik, Gld 1B1 ils kleykovinanin deformasiyasi arasinda
olaqo miioyyan edilmisdir. Gld 1B3 allel komponentlar blokunun yerli
sortlarda mdvcudlugu miioyyon edilmis vo bu blokun xomirin
yapisqanliliq, xastoliklorsa davamliliq xiisusiyystlori ilo slagesi agkar
olunmusdur.

Qliadin vo qliitenin ehtiyat ziilallarinin elektroforetik spektrlorinin
R.F.-1 vo komiyyat gostericilorinin malum markerlorls (Anza sortu)
miiqayisali  tohlili homin sortlar arasinda kaskin polimorfizmin
oldugunu agkar etmisdir.

Qliadin elektroforeqramlarinda ®-zonasi diger zonalarla miiqayisods
daha ¢ox polimorf olmasi miiayyon edilmisdir. Belo ki, m-zonasi iizra
16 pattern, 11 spektr, y- zonasi lizra 9 pattern, 8 spektr, B- zonasi iizra
10 pattern, 9 spektr, a- zonasi iizro iso 13 pattern, 9 spektr miioyyon
edilmigdir. Zonalar iizra genetik miixtaliflik amsali, miivafiq olaraq, ®-
H=0.931, y-H=0.823, B-H=0.865 vo a-H=0.907 toskil etmisdir.
Yumsaq bugdalarin gliadin vo qliitenininkodlasdiran lokuslarinin allel
komponent bloklarinin kataloqundan istifado etmokls, sortdaxili
polimorfizm miioyyanlagdirilmisdir.

Yumsaq bugda sortlar1 arasinda genetik miixtaliflik vo genetik oxsarliq
omsallar1 qliadin- qliitenin  ehtiyat ziilallarinin  elektroforetik
spektrlorine miivafiq olaraq hesablanmis va genetik qohumluq doracasi
miioyyan edilmisdir.
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1. Ozomatli-95, Okingi-84, Ruzi-84, Qobustan, Qiymatli-2/17, Tale-
38, Saba, Mirbagir-128, Nurlu-99, Qirmiz1 giil-1 mshsuldar yerli
yumsaq bugda sortlarmin donlorinin keyfiyyat gostericilorinin
yiilksok olmasi ilo olagodar, onlarin tosorriifatlarda kiitlovi
becarilmasi tévsiys olunur.

2. Deonin siigovariliyi, sedimentasiya gostaricisi vo kleykovinanin
deformasiyasi ils alaqoli olan Gld 145, Gld 144 vo Gld 1B1 allel
komponentlar bloklarindan seleksiya iglorindo marker kimi istifads
olunmasi tovsiya edilir.
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CeNTbCKOX 035 CTBeHHON Hayku, Cubup-2012, Ne4, c. 117-125

18



Axo0ap Amap orasl Kapumos

MNOJUMOPO®U3M I'NTUAJUH-TTIOTEHUHKOAUPYIOUX
JIOKYCOB U UX CBSI3b C IOKA3ATEJISIMUA KAYECTBA
3EPHA Y COPTOB MATI'KOM MIIEHUIIBI

Pesiome

C nwucnons3zoBanneM Merona A-PAGE y 33-x MecTHBIX U
WHTPOIYLPOBAHHBIX COPTOB MATKOW mmeHuusl (7riticum aestivum L.)
OBLT MPOBeEJIEH JTEKTPO(OPETUUCSCKHIA aHAIM3 3aMaCHBIX OCJIKOB TJIHaMHA
W TIIOTCHWHA, KOTOPBIE COCTaBISIIOT OCHOBY DJHJIOCIEpMa 3€pHa H
UACHTH(PHUIUPOBAHBI aJIeNTHbIe Onoku KOMITIOHEHTOB
TITUAIMHKOJMPYIOMIMX JIOKYCOB. M3ydeHBl CBSI3M HEKOTOPHIX BHOBB
YCTaHOBJICHHBIX aJUICNIbHBIX OJIOKOB ~ KOMIIOHEHTOB C TOKa3aTelnsiMHu
KauecTBa 3epHa. Y cTaHoBJeHa cBs3b Gld 144 ¢ cenumenTanueit, Gld 145
CO CTEKJIOBUIHOCTBIO 3€pHA, aJUICIbHBIX OJIOKOB KOoMIIOHEHTOB Gld IBI ¢
neopmanmer  KielkoBuHBL. Kpome Toro, ObutM  OOHapyKEHBI
MOJIOKUTENbHBIE KOPPEISIIMOHHBIE CBS3M  QJUIENBHBIX BapHaHTOB C
MOKa3aTelIsIMU KauecTBa 3epHa.

BrepBeie mpu wm3yuenmu nokyca Gld 1B y mectHoro copra
I'oOycran ObUT MASHTU(PUIIMPOBAH HOBBIM aJUICIBbHBIN OJIOK KOMIIOHEHTOB
Gld 1B22, y bon-6yrna Gld 1B21, y llleku-1 Gld 1B20, a y copra beiia3
Gld 1B19. Ilpoananu3npoBaHa B3aUMOCBS3b BHIIIEC YKa3aHHBIX ajuieiei C
TEXHOJIOTMYECKHMH TOKa3aTelnsiMu 3epHa. Kpome Toro, ObuH onperneneHbl
4acTOTHl BCTPEYaeMOCTH ajuiefiell y copToB MArKoi mmeHunsl: Gld 145 -
39.3%, Gld 144 - 36.8%, Gld 1410 - 15.7%, Gld 146 u Gld 142 - 3.03%.
YacToTel BCTPEUAEMOCTH BIIEPBbIE HICHTU(GHUIIMPOBAHHBIX aAJIICIBHBIX
070K KOMITIOHEHTOB coctaBuia 3.03%.

C nmnomompio  cratuctudecko  mporpamMMbl  NTSYS-pc  y
Pa3IMYHBIX COPTOB MSTKOH MIIIEHHUIIBI HA OCHOBE MPOTEHHOBBIX MapKEpPOB,
WUCXOAS M3 TeHeTWdyeckoil  Onm3ocTd, Obula UW3y4YeHa  CTeleHb
TeHEeTHYeCKoro poxacTBa. Hapsay ¢ 3TuM, ObUT BBIYKCIEH HWHIEKC
TeHETUYEeCKOro pasHoodOpasus (H-) mo 30HaM TIMaJMH-TIIIOTCHHHOBOW
anekTpodoperpaMmbel.  YCTaHOBJIEHO, 4YTO  YCIOBHO  pasJeeHHBIC
TIIMaJIMHOBBIE 3IIEKTpodoperpaMMbl 30HBI M- MO CPABHEHHIO C JPYTHMH
30HaMH Oosiee monuMoOp¢HBL. TakuM 00pa3oM, ObUTM BBISBICHBI 16
natTepHoB (patterns), 11 criekTpoB B 30HE ®-, 9 MaTTEPHOB, § CIEKTPORB B
30He Y-, 10 marTepHOB, 9 criekTpoB B 30HE B-, 13 maTTepHOB U 9 criekTpoB
B 30HEe 0-. COOTBETCTBEHHO KO3()(UIIMEHT reHETHYECKOro pa3HooOpasus
MO0 HM3Y4EeHHBIM 30HaM coctaBismi ®- (H=0.931), y- (H=0.823), B-
(H=0.865), a- (H=0.907).
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AKkbar Yashar Karimov

POLYMORPHISM OF GLIADIN-GLUTENINCODING LOCI AND
THEIR RELATION TO GRAIN QUALITY IN BREAD WHEAT
VARIETIES

Summary

Using A-PAGE method in 33 local and introduced varieties of
bread wheat belonged to Triticum aestivum L. electrophoretic analysis of
storage proteins gliadin and glutenin was carried out, which form the basis
of endosperm and allele component blocks of gliadincoding loci were
identified. Relation of some newly established allele component blocks
with grain quality indicators was studied. The relationship of Gld 144 with
sedimentation, Gld 145 with vitreousness of grain and Gld 1B1 with the
deformation of gluten was determined. Also significant positive correlation
was found with the grain quality indicators.

For the first time in the study of Gld 1B locus was identified a new
allele component block Gld 1B22 in local variety Gobustan, in Bol-bugda
Gld 1B21, Gld 1B20 in Sheki-1 and Gld 1B19 in Beyaz. The relationship
of these alleles with technological features of grain was analyzed. At the
same time, the frequency of occurrence of alleles among varieties was
determined: GId 145 - 39.3%, Gld 144 - 36.8%, Gld 1410 - 15.7%, Gld
1A46 and Gld 142 - 3.03%. The frequency of the newly identified allele
component blocks among cultivars was 3.03%.

Using protein markers and NTSYS-pc statistical program genetic
relationship among different bread wheat varieties was calculated
according to genetic similarity index. Along with this, we calculated the
genetic  diversity index (H) for zones of gliadin-glutenin
electrophoregrams. Gliadin electrophoregram conditionally divided -
zone was more polvmorphic compared with others. Thus., 16 patterns. 11
spectra were revealed in the - zone. 9 patterns. 8 spectra in v- zone. 10
patterns, 9 spectra in B- zone, 13 patterns and 9 spectra in a- zone.

Accordingly. the coefficient of genetic diversity on the studied zones were
o- (H=10.931), y- (H=0.823), p- (H=0.865), a- (H=0.907).
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